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X 線吸収端微細構造（XAFS）測定は、元素選択性をもった局所的な構造研究に用

いられる手法である。得られたスペクトルの解析から、着目原子の周辺構造（隣接原

子間距離や配位数など）や、電子状態などについて情報を得ることができる。測定対

象は、試料形態（固体・液体）や、結晶・非晶質に関わらず、XAFS 測定は幅広い分

野の試料に対して適用することができる。XAFS 測定が可能なビームライン（BL）は

国内に多数存在する一方で、施設や機器構成等が異なる BL で測定した際に「データ

の互換性」をどのように担保するか、が問題になっている。そのような背景を踏まえ、

当センターでは、国の委託事業である光ビームプラットフォーム事業の一環として、

国内の放射光施設と連携したラウンドロビン実験に参画し、測定データの標準化に関

し取り組んできた。  

本報告では、硬 X 線 XAFS ラウンドロビン実験への当センターの取り組みと、各

BL で取得した XAFS スペクトルの比較検討を行った結果について報告する。BL のエ

ネルギー分解能、S/N 比などの違いについて検討を進めることで、施設や BL の特徴

などの知見を施設間で共有することが可能になる。これらの知見はセンターの XAFS

測定技術の向上やユーザー利用の高度化に繋がると考えられる。  
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